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RESUMEN 

 

El cáncer con mayor incidencia y mortalidad en mujeres alrededor del 

mundo es el cáncer de mama. En la ciudad de México se presentan el mayor 

número de casos del país.  La reducción de la mortalidad requiere el desarrollo 

de estrategias de detección temprana y de mejores métodos de tratamiento. 

Alteraciones en la expresión y fosforilación de proteínas podrían estar 

relacionadas con el desarrollo del cáncer de mama. Tomando en cuenta que la 

expresión génica más real y representativa no es la del transcriptoma sino la del 

proteoma, el objetivo  de este trabajo es la búsqueda de proteínas que se 

encuentren fosforiladas y/o expresadas de manera diferencial en muestras de 

cáncer de mama esporádico en pacientes mexicanas.  

 

En el presente proyecto analizamos los perfiles de expresión de 

proteínas en cáncer de mama. Para lograr esto, estandarizamos las 

metodologías experimentales en la línea celular MCF7 de cáncer de mama, con 

la finalidad de establecer la obtención de un patrón de expresión de proteínas 

definido, así como evaluar su reproducibilidad. Se analizaron los perfiles de 

expresión proteómica mediante electroforesis en 2-D, así como el patrón de 

proteínas fosforiladas en tejidos mamarios normales y tumorales de pacientes 

mexicanas.  
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La parte central del proyecto consistió en analizar los patrones proteicos 

de expresión en biopsias de carcinoma de mama en mujeres de la Ciudad de 

México. Las biopsias fueron donadas por la Fundación Mexicana de Fomento 

para la Prevención Oportuna del Cáncer de Mama, A.C. FUCAM. Se analizaron 

biopsias de carcinoma ductal invasivo y se compararan los patrones proteicos 

de expresión y fosforilación con biopsias de tejido sano provenientes de las 

mismas pacientes. Posteriormente se hizo la identificación de proteínas 

diferenciales mediante análisis en MALDI-TOF. La identificación de proteínas 

fue realizada en la Unidad de Proteómica del Instituto de Biotecnología de la 

UNAM en Cuernavaca. Los resultados muestran que la proteína  identificada 

como sobrexpresada en los tumores mamarios corresponde a la nucleoproteína 

Nup p58/45 (Nup58) referida también como Nucleoporin-like 1, de 599 a.a la 

cual podría ser candidata para estudiarse como un posible marcador 

diagnóstico. En cuanto a la fosforilación diferencial de proteínas esta se evaluó 

mediante el uso del anticuerpo 4G10 anti-fosfotirosina (millipore), encontrando 

que es posible evidenciar diferencias en el estado de fosforilación de diversas 

proteínas entre el tejido mamario normal y el tumoral. En biopsias de cáncer de 

mama encontramos 4 proteínas fosforiladas de manera diferencial cuya 

identidad queda por definirse. 
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